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 (PoaxPea)/100+Poa-(PoaxPea/100)+Pea-(PoaxPea/100) 
Poa= porcentaje de ovocitos anormales 

Pea = porcentaje de espermatozoides anormales calculado con  el estudio de segregación y aneuploidias en espermatozoides  
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rearreglos  cromosómicos ,  sobre  todo  en  aquellos  que  van  a  acceder  a  un  procedimiento

FIV/ICSI/PGD  para  predecir  el  resultado  de  los  mismos  

 

 
 
  

 

Resultados 

PnXY = porcentaje normal de los sexuales  

Psn=porcentaje de segregados normales  

porcentajes normales de los cromosomas 13, 18 y 21 
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Los portadores de Rearreglos Cromosómicos Equilibrados (RCE) tienen mayor 
riesgo genético reproductivo (RGR).

Generalmente el RGR es estimado sobre datos teóricos y/o empíricos.
La utilización del FISH en espermatozoides de portadores de RCE permite calcular 

el riesgo particular en cada portador.
Los varones con RCE con o sin espermogramas anormales son candidatos

 al diagnóstico preimplantatorio (PGD).
Como el resultado del mismo depende del numero de embriones libres de afección,

nuestro propósito fue evaluar el RGR previo a la realización del PGD,

Análisis de segregación y aneuploidías de 9 RCE y 3 polimorfismos por FISH en semen:

Para determinar los patrones de segregación se utilizaron las siguientes sondas:

a-t(1;4)(p32;p36), b-t(1 ;19)(p11 ;p33), c- t(4 ;15)(q31 ;q26), d- t(2 ;7)(q21 ;q21), e- t(1 ;7)(p22 ;q35), 
f- tres t(13 ;14)(p13 ;q13), g-inv(4)(p13 ;q13) y h-tres polimorfismos 9ph.

a-CEP1+CEP4+tel4p, b-CEP1+tel19p+tel19q, c-CEP4+CEP15+tel15q, d-
CEP2+CEP7+tel7q, 

Para determinar el potencial efecto intercromosómico se utilizaron las mezclas :

 a-CEP18+CEPX+CEPY y b-LSI13+LSI21. 

El criterio de análisis usado fue el recomendado por MartinRademarker.

Estimación de espermatozoides normales en los portadores de translocaciones recíprocas: 

Estimación en los portadores  de  inversiones pericéntricas:

Riesgo genético reproductivo de la pareja:

Aneuploidías  
Cromosómico   13  18  21  XY  
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 Los porcentajes de segregaciones anormales variaron con el 
   Tipo de rearreglo:
                        translocaciones recíprocas: entre 48,1% y 
80,2%
                        fusiones céntricas: entre 32,2% y 40%
                           Inv(4): 14%
                        Polimorfismos 9ph: entre 0,7% y 2,9
una mayor tasa de aneuploidias (posible efecto sobre otros 
   cromosomas) en tres translocaciones recíprocas y en 
   dos fusiones céntricas

 
 
 

4:03:1Ady. IIAdy. I 3:0Alterna
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0,419,715,764,3t(13;14)

1,221,49,867,7t(13;14)

19,526,53,711,339,0t(1;7)

1,533,113,226,126,2t(2;7)

1,016,76,933,342,2t(4;15)

3,321,05,618,252,2t(1;19)

5,947,53,023,819,8t(1;4)

Patrones de SegregaciónRCE
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1,898,29ph

Disomíarecombinadonormal

2,997,19ph
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2,511,486,1inv(4)

Patrones de Segregación en Inversiones 
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